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Descrizione

| microarray sono a tutt'oggi la piu usata e collaudata tecnica per I'analisi dei profili di espressione
genica. Questo workshop € rivolto a biologici, biotecnologi, medici e ad altre figure legate alla ricerca
che vogliano acquisire e migliorare le loro conoscenze sullinterpretazione dei dati dei microarray,
al fine di comprendere i passaggi necessari per definire una signature genica (download di dataset
pubblici, analisi dei dati) e per la successiva interpretazione dei dati post-analisi (analisi di enrichment
e applicazioni cliniche). Non manchera un confronto con le nuove tecnologie di Next Generation
Sequencing (NGS). Le lezioni in aula saranno seguite da esercitazioni sugli argomenti trattati.

Programma

Mercoledi 16

13.00-14.15
14.15-14.30

Sessione I:
14.30-16.00
16.00-16.15
16.15-17.00
17.00-18.00

Installazione dei programmi, Registrazione
Saluti dalle autorita

Introduzione, la preparazione dei campioni, i database

Introduzione: concetti base sulla tecnologia dei microarray

Coffee-Break

Wet-lab: la preparazione dei campioni

Database di microarray: protocollo MIAME e i repository GEO e ArrayExpress

Giovedi 17

Sessione lI:
09.00-11.00
11.00-11.15
11.15-12.30
12.30-13.30

Sessione lli:
13.30-14.30
14.30-14.45
14.45-18.00

Identificazione di signature geniche, annotazione funzionale

L’analisi dei microarray: QC, normalizzazione, accenni di statistica, signature geniche
Coffee-Break

Annotazioni e network: Gene Ontology, Kegg e i programmi per I'analisi funzionale
Pranzo

Confronto con le nuove tecnologie NGS
NGS: la tecnologia, confronto con i microarray.
Coffee-Break

ESERCITAZIONE

Venerdi 18

Sessione IV:

09.00-11.00
11.00-11.15
11.15-12.30
12.30-13.00

ASSOCIAZIONE ITALITANA

COLTURE CELLULARI

Uso degli array in clinica

Signature geniche in clinica: valore diagnostico, prognostico e predittivo
Coffee-Break

ESERCITAZIONE

Discussione finale. Compilazione del questionario. Conclusioni.
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